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Molekularne data v taxonémii zivocichov nie su ni€im novym, ved na rieSenie
evoluénych vztahov, pribuzenstva, ¢i fylogenézy réznych skupin sa vyuzivaju
uz desatroCia. Az vroku 2003 vSak priSiel kanadan Paul Hebert s prvymi
pracami, ktoré vyuzivali kratky fragment mitochondrialnej DNA na odliSenie
druhov, predovSetkym tych, ktoré nebolo mozné odliSit na zaklade
morfologickych znakov (Hebert et al. 2003). Okrem toho navrhol Standardne
vyuzivat na tieto UcCely fragment mitochondridlneho génu pre cytochrom
oxidazu c podjednotku | a inicioval budovanie databaz, ktoré by obsahovali
referenéné sekvencie aumoznovali determinaciu druhov s vyuzitim tychto
fragmentov, tzv. DNA Cciarovych kodov (DNA barcode). V sucasnosti tato
metdda tazi zo stale lepSej dostupnosti molekularnych dat, okrem toho ma
vSak viacero vyhod oproti Standardnym determinacnym morfologickym znakom.

V prvom rade dokaze identifikovat kryptické druhy, nie je zavisla na
vyvinovom $tadiu, ani na zachovani konkrétnych morfologickych Struktar. Inymi
slovami, sta¢i kusok tkaniva, aby sme boli schopni potvrdit pritomnost
konkrétneho druhu. Samozrejme, pokial je tkanivo v stave, Ze je mozné z neho
izolovat DNA, a pokial existuju referencné data, ktoré umoznia vzorku
(sekvenciu) identifikovat. Metody izolacie DNA a tiez metddy sekvenovania su
stale citlivejSie, kvalitnejSie a lacnejSie. DNA sa da izolovat' aj z vody (environ-
mentalna DNA), alebo z velkého poctu jedincov naraz (metabarkdding), takze
limitujucim sa stava prave to druhé ,pokial“. Napriek tomu, Zze v mnohych
vyspelych krajinach prebiehaju kampane (a investuju sa nemalé finanéné
prostriedky) na ziskanie referenénych DNA barkddov, databazy zdaleka nie su
kompletné.

Vodné chrobaky sice v porovnani s diverzitou vSetkych chrobakov, Ci
v porovnani s celosvetovou diverzitou zivo€ichov netvoria vyznamnu skupinu,
maju vSak velky vyznam vo vodnych ekosystémoch a Casto sa vyuzivaju na
hodnotenie ich ekologického stavu. Ich ur€ovanie v8ak mnohokrat zlyhava.
V tropickych oblastiach preto, ze ich diverzita stale nie je dostatocne
zdokumentovand, v naSich podmienkach je to hlavne kvoli nedostatku
expertov, €i kvoli problematickej determinacii ich larvalnych Stadii. Nepresna
determinacia nasledne vyrazne skresluje odhady skuto€nej diverzity atym
padom aj hodnotenie stavu biotopov. Preto nevyhnutne potrebujeme budovat
databazové zdroje, ktoré by pokryli medzidruhovu a vnatrodruhova diverzitu a
umoznili vyuzivat v plnej miere molekularne data na presnu identifikaciu druhov
a urcenie skutocnej diverzity.
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Uzito€nost DNA barkédov mozno dokumentovat’ viacerymi prikladmi
z nasho vyskumu diverzity juhoamerickej fauny vodnych chrobakov cefade
Elmidae:

Rod Onychelmis Hinton, 1941

Rod Onychelmis je rozsireny v horskych a podhorskych oblastiach And a
zahfha tri opisané druhy zname z Panamy, Guatemaly, Kostariky, Kolumbie
a Ekvadora (Jach et al. 2016). V sucasnosti spracovavame material z Ekvadora
(z ktorého je znamy jeden druh) obsahujici 84 jedincov rodu Onychelmis
(Linsky 2016). Podla externych morfologickych znakov su vSetky jedince
takmer identické (Obr. 1). V Gvodnej analyze molekularnych znakov sme
sekvenovali 6 jedincov z piatich lokalit, pricom sme identifikovali 5 dobre
odliSenych druhov (Obr. 2), ktoré boli neskér potvrdené aj analyzou samdéich
genitalii.

Rod Xenelmis Hinton, 1936 a Oolimnius Hinton, 1939

Rod Xenelmis zahffia 14 druhov, rod Oolimnius jeden znamy druh. Druhy
obidvoch rodov su charakteristické kratkym ovalnym telom, liSia sa hlavne
pritomnostou/ absenciou karin na pronéte. Tento znak je vSak znacéne
inkonzistentny, ¢o potvrdila analyza DNA barkédov z materialu tychto ,malych
ovalnych® chrobakov ¢elade Elmidae z Venezuely. Analyzovali sme 18 jedin-
cov, pricom sekvencie sa rozdelili do Styroch evoluénych linii, ktoré podla
genetickej vzdialenosti reprezentuju Styri samostatné rody.

Rod Neblinagena Spangler, 1985

Tento rod bol opisany z Cerro de la Neblina, stolovej hory na juhu Venezuely
na hranici s Braziliou. O 14 rokov neskdr bol z Guayanskej vysociny opisany
druhy druh, Neblinagena doylei Kodada & Jach, 1999. Momentalne mame
k dispozicii material zo stolovych hér Kukenan (imaga aj larvy) a Auyan (larvy)
vo Venezuele. Analyzou barkédov sme potvrdili prisluSnost lariev aimag
z Kukenanu k rovnakému druhu, ¢o umozni opis nového druhu a zaroven opis
jeho larvy, a taktiez sme identifikovali pribuzny druh z Auyanu napriek tomu, ze
mame k dispozicii z tejto lokality len larvy. NavySe sme zistili, ze geneticka
vzdialenost jedincov z Kukenanu a Auyanu od N. doylei poukazuje na
existenciu dvoch rodov. Morfologicky vSak imaga nového druhu z Kukenanu
pripominaju viac typovy druh rodu, N. prima (Obr. 3). To by mohlo naznacovat,
ze N. doylei je v skuto€nosti predstavitelom morfologicky velmi podobného, ale
samostatného rodu.

Toto je len zopar prikladov, ako DNA barkédy pomahaju pri presnejSom
odhade skuto¢nej diverzity vodnych chrobakov. Okrem tropickej fauny
spracovavame aj material zo Slovenska a aj tu sa ukazuju molekularne data
ako velmi uzito&né (napr. opis larvy druhu Stenelmis puberula, Ciamporova-
ZatoviCova et al. 2007; potvrdenie vyskytu druhu Eimis rioloides na Slovensku).
Sucasne so ziskavanim molekularnych dat budujeme referenéné databazy
barkédov tychto chrobakov, ako aj dalSich skupin vodného hmyzu a verime, ze
budu mat v buducnosti aj praktické vyuzitie.
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Obr. 1. Onychelmis sp., zatial neopisany novy druh z Ekvadora (Foto: F.
Ciampor Jr); Obr. 2. Identifikicia druhov na zaklade molekularmych dat pomocou
metddy bPTP (Bayesian Tree Poisson Process); Obr. 3. Morfolégia predohrude
druhov rodu Neblinagena.
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